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Fonctions actuelles

- Directeur de recherche en génomique fonctionnelle et évolution, intéressé par les effets maternels non
génétiques et le réle des ARN non codants, en lien avec la biologie de la reproduction et des
comportements

- Directeur de l'unité INRAE UR1037 (Laboratoire de Physiologie et Génomique des Poissons, Rennes,
France).

Formation

- Ingénieur Bordeaux Science Agro (1996)
- Doctorat de I'Université de Rennes 1 (2001)
- Habilitation a Diriger les Recherches, Université de Rennes 1 (2009).

Parcours professionnel

2016-au;j Directeur du laboratoire de Physiologie et génomique des Poissons (INRAE LPGP, Rennes,
France). Responsable d’une unité de recherche INRAE de 70 personnes comprenant 3 équipes
de recherche et une infrastructure scientifique collective.

2016-au;j Directeur de recherche en génomique fonctionnelle (DR1) au sein de I'équipe ‘Sexe,
Ovogenese et Comportements’.
Thématiques de recherche :
o Régulation de la reproduction par les microARN
o Effets maternels non génétiques régulant le comportement
o Evolution des genes a microARN chez les poissons
o MicroARN-circulants et phénotypage non invasif

2009-2015 Responsable de I'équipe « Différenciation Sexuelle et Ovogenése » INRAE LPGP et chercheur
(DR2) en reproduction des poissons.

2001-2008 Chercheur (Chargé de Recherche) au sein de I'équipe « Reproduction des poissons » INRAE
LPGP.

1998-2000 Visiting research student, University of Notre Dame, Indiana, USA. Réalisation de I'’ensemble

de mon projet doctoral sous la responsabilité du Pr FW Goetz.

Coordination de projets de recherche

- ANR(AAPG2021) MicroHippo: Hippo pathway-mediated regulation of micropyle formation by microRNA 202
(miR-202) in the fish oocyte. 2022-2025. Projet ayant notamment débouché sur la publication d’un article
dans la revue Nucleic Acids Research.

- FEAMP: PhenomiR: Non invasive phenotyping using circulating miRNAs in rainbow trout) 2018-2020. Projet
ayant notamment débouché sur la publication d’un article dans |la revue BMC Biology.

- ANR (AAPG2016) EggPreserve: Proteomic identification of ovarian fluid components able to extend fish egg
viability) 2016-2020.

- ANR (Blanc SVSE7) Maternal Legacy: Molecular portrait of a developmentally competent fish egg) 2014-
2017.

- ANR (GENOM-BTV) PhyloFish: RNASeq-based phylogenomic analysis of gene duplications in teleost fish)
2011-2014; Projet ayant débouché sur la publication de deux articles dans la revue Nature Genetics.

- Marie Curie FP7-PEOPLE-2013-IEF: Proteomic Profiling and Knock-out Analysis of Key Components of the
Zebrafish Egg 2014-2016.

- ANR (GENOM-BTV) OSCILE: Oocyte-somatic cells interactions, lessons from evolution) 2008-2012.

Participation a des projets de recherche
- ANR (AAPG2021) CAVEMOM : Maternal control of phenotypic evolution. (2022-2025).
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- COST EELSUPPORT: Solving bottlenecks in eel reproduction to support sustainable aquaculture (2023-2027)

- EU H2020: AQUA-FAANG (Advancing European Aquaculture by Genome Functional Annotation) 2019-2023.
En charge de I'annotation des miARNs pour I'ensemble du projet.

- FEAMP miSS : microARN, Sex & Stress (2020-2022)

- FEAMP NutriEgg : Nouvelles stratégies nutritionnelles pour optimiser la production frangaise d’ceufs de
truite arc-en-ciel (2017-2019).

- Norwegian Science Foundation InnControl : Innate Control of Early Embryonic Development (2018-2023).

- ANR (AAPG2019) DynaMO : Elucider les bases cellulaires de la fécondité chez le poisson : dynamique et
régulation de I'ovogeneése chez le medaka. Projet ayant débouché sur la publication de deux articles dans la
revue Molecular Biology and Evolution.

- ANR (AAPG2016) GENOFISH : Evolution of genes and genomes after whole genome duplication. Projet ayant
notamment débouché sur la publication d’un article dans la revue Science.

- Work package leader COST AQUAGAMETE: Assessing and improving the quality of aquatic animal gametes
(2012-2016).

- ANR (GENOM-BTV) GENOTROUT: Séquencage du génome de la truite arc-en-ciel par l'utilisation des
nouvelles techniques de séquengage a ultra haut débit (2008-2012). Projet ayant notamment débouché sur
la publication d’un article dans la revue Nature Communication.

- EU FP7 LIFECYCLE : Building a biological knowledge-base on fish lifecycles for competitive, sustainable
European aquaculture (2009-2013)

Compétences disciplinaires et autres activités professionnelles
Compétences

o Génomique (transcriptomique, protéomique)
Biologie des gamétes

Edition de génome (CRISPR/Cas9)

Mécanismes d’action et annotation des microARN
Analyses comportementales

o Analyse de miARN circulants

@)
@)
@)
@)

Mentoring d’étudiants et post-doctorants

o Encadrement de 10 chercheurs post-doctorants
o Encadrement de doctorants en tant que directeur de thése (8) ou co-encadrant (5)
o Encadrement de plus de 15 stages de Master

Management de la recherche

o Direction d’une unité de recherche (depuis 2016)

o Direction d’une équipe de recherche (2009-2015)

o Coordination de projets de recherche dont 5 projets ANR et un projet Marie-Curie.
o Membre de la cellule de direction du département PHASE (2009-2012)

Activités d’expertises

o Expert évaluateur des projets Européens Marie-Curie (depuis 2017) et pour différentes agences de
financement (ANR, Polish Academy of Sciences, Hong Kong Council, Région Aquitaine, Région
Normandie, Academia Sinica Singapore).

o Reviewing d’articles scientifiques

Réseau scientifique international

o Membre des comités scientifiques internationaux des séries de congrés ‘International Symposium
on the Reproductive Physiology of Fish’ et ‘International Workshop on the Biology of Fish Gametes’.
o Membre de réseaux COST (AQUAGAMETE, EEL SUPPORT) en lien avec mes compétences sur la
biologie des gametes.
o Collaborations principales
= John Postlethwait & Thomas Desvignes, University of Oregon, USA (évolution des
génomes, et des génes a miARN)
= Daniel Zarski, Polish Academy of Sciences, Pologne (facteurs maternels non génétiques)
= Martin Psenicka, Université of South Bohemia, Rep Tcheque (biologie des gametes)
=  Daniel Macqueen, Roslin Institute, Edinburg, Ecosse (annotation fonctionnelle des
génomes)



=  Hervé Seitz, CNRS, Montpellier, France (régulation de I'expression des génes par les
miARNSs)

Publications

ORCID ID : orcid.org/0000-0002-9355-8227

Un total de 117 publications dans des journaux de rang A dont Nature Communications, Nature Genetics, Science,
Molecular Biology and Evolution, Genome Research, PLoS Genetics, BMC Biology, Autophagy.
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